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研究方向: 

1）细菌耐药性监测及耐药机制 

2）耐药相关移动基因组及其水平转移机制 

3）抗生素替代品 

受教育经历: 

2014.09-2016.09  美国 Iowa State University，微生物与预防兽医学，国家公

派联合培养博士；导师：Prof. Qijing Zhang（张启敬教授） 

2011.09-2016.12  南京农业大学，兽医药理学与毒理学，农学博士；导师：

王丽平教授 

2006.09-2011.06  南京农业大学，动物医学，农学学士 

研究工作经历: 

2017.01-至今     南京农业大学动物医学院 

2014.09-2016.09  美国爱荷华州立大学兽医学院，公派联合培养 

2012.05-2012.07  华南农业大学兽医学院，短期交流 

2011.09–2016.12  南京农业大学动物医学院，硕博连读 

2006.09–2011.06  南京农业大学动物医学院，本科生 

科研项目: 

1) 国家自然科学基金（31572567），ICESa2603家族可移动遗传元件介导猪

链球菌 erm(B)/tet(O)基因水平传播的分子机制，2016/01-2019/12，参与 

2) 国家自然科学基金（31472164），TLRs/mROS 信号通路在宿主抗乳房链

球菌感染中的作用研究，2015/01-2018/12，参与 

3) 江苏省普通高校学术学位研究生科研创新计划项目（KYLX_0595），

“MGEs 介导大环内酯类耐药基因在链球菌属细菌的水平转移机制”，

2014-2016，主持 

4) 江苏省自然科学基金（BK2012771），参与（已结题） 

5) 中央高校基本科研业务费专项基金（KYZ201105），参与（已结题) 
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